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Kak npoucxoauTt perynsauma MMMYHHOr0O OTBeTa y pacCTeHMM
npu 606oB0-puzobmansHom cumbmosze?
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Nod-c¢akTopbl pu3obum MOryT akTuBupoBaTb reHbl (PepMEHTOB,
BINUAOLWMX Ha CTabunbHOCTb naTTepH-pacno3HarLmnx
peuentopoB (MPP) wn  cTtumynupyemblx UMM  MUTOrEH-

aKTUBMpYeMbIX npoTenHkMHa3 (MAP-kMHa3), YTO MOXeT NpMBOAUTDL
K NOAaBNeHUn0 UMMYHHOIO OTBEeTa CO CTOPOHbI pacTeHUM

r BbifsBUTb perynstopbl,
pacTeHun
y4acTBYHOT B KOHTPOJie UMMYHHOro oTBeTa

KOTOpble aKTUBUPYIOTCA Yy

noa BnusaHuem Nod-chaktopoB M

3agaum

NMouck perynsartopoB
pacTeHun ropoxa,
c¢hakTopamu pusobumn
OueHunTb B3anmogenucTeume BbISIBNIEHHbIX
perynaTopoB ¢ UX NoTeHuuasrbHbIMU MULLEHSIMU

Mounck peuentopoB, perynupyrowmx MUMMYHHbIN
OTBET Yy pacTeHUU ropoxa W noUepHbl nNpu
y3HaBaHuu Nod-cdakTopoB
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l.NMouck perynaropoB MMMYHHOIo oTBeTa y paCTteHMM ropoxa,
akTuempyemsbix Nod - chakropamm pnsobum

CpaBHUTEABHBIN aHaAn3 AU PePeHITNaABHO-9KCITPECCUPYIOIIINXCS T€HOB B KOPHSX Topoxa
copra Frisson B orBeT Ha 06paboTky Nod-dakropamu pusobuii (107 M).
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I1.OueHka B3aMMoaeMCTBMUA BbIIBJICHHbIX PEerynaropoB ¢ UX
noreHuMasnbHbLIMM MMIUEHAMM

BansHHe YOHKBHTHH - AHra3 Ha ymeHbpmenne || YaacTue MAPKK6 B KOHTpoAe pa3BHTHS IIoHCK peryAsiTopos
AHTHYECKOH peakuuH B AHCTBHAX Nicotiana HMMYHHOI'O OTBETA y PACTE€HHH ropoxa B3aHMOAeHCTBYIOUIHX
benthamiana c MAPKKG6 y ropoxa
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v' AKTMBaLMA BbIABNEHHbIX YOMKBUTUH 1Mra3 MOXKET NPUBOAUT K CHUXKeEHUIo cogeprkaHua PRR LYK9 y ropoxa Ha cambIX paHHUX
cTaguax cumbunosa
v/ C nomoLLbloO MEeTOAa APOXIKEBOW ABYrMBGpUAHOI cuctembl 6binm BbiasneHbl pocdaTasbl, B3aumoaencTaeyowme ¢
MUTOreHaKTUBUPYyeMoii KWHa3oi KuHasbl (MAPKK6)




lll.NMouck peuentTopos, perynupyioumMmx MMMYHHbIA OTBET Y
pacTeHM MM ropoxa m nmouepHsl npu ysHasaHum Nod-chakropos

VYgacTue peuxenTtopa LYK11 B pazsBrTHH Bausaaue penentopa LYK11 Ha pasBHTHE HMMYHHOTO
HMMYHHOI'O OTEETA Y PACTEHHNH ropoxa nmpu OTBeTa y PACTEHHH ArOIEpPHEBI ycexennon M.
HHOKyaAanuH Rhizobium ruizarguesonis truncatula npu cumb6uose c Sinorhizobium meliloti

LYE11-OFE — LYK11
overexpression)

GUS-OE — gene
overexpressing bacterial
glucuronidase (GUS control)

LYKE11-OFE — LYK11
overexpression)

GUS-OE — gene
overexpressing bacterial
glucuronidase (GUS control)

GUS-OE LYK11-OE GUS-OE LYK11-OE
- O GUsS-OF
7 mueil mocAe HHOKYASIIHH BeUs-OF Bos 5 aue#i mocae HHOKYAAIIHH OLvaoe
8 s R. ruizarguesonis DevKas-0E Sinorhizobium meliloti
* 2
s g . .
H 1
Z2 2 2
g - = * °
§ 15 g 1
2 & ‘ 1 ‘
= 1 05
ENODIY PRID PUB22 WRKY3I3 WRKYZ0
e NOD19 rUBZZ WRKY33 WRKY3S PRI1O PraLZ
21 meHs mocCA€ HHOKYASILTHH 14 meHE DoCcAe HHOKYASIIHH
B, R. ruizarguesonis acus.oe Sinorhizobium meliloti BG6US-OF
fese CL¥K11-0F E *
8 4 *" - OLYK11-OF
35
i g ‘ I I
£s § 25
® 4 : 2
% 3 § 15 .
&, i 1 T
I L N ) P ) dml om | e
L o+
DNF2 NAD1 SymCRK RSD NADT RsD onNFz SymCRK

v BblifiBNeHO BavAHMe peuenTtopos PsLYK11 u MtLYK11 y ropoxa NOCEBHOro v NIOLEpHbl YCEYEHHOM Ha NogaBaeHne MMMYHHOIO OTBeTa B
OTBET Ha MHOKYNALMIO pu3obuamu (CHUXKeHMe ypoBHA IKCNpeccum 3auTHbix reHoB PR10, WRKY33, WRKY35 n NOD19).

v/ BblisiBneHo yyactne peuentopa PsLYK11l u MtLYK11 y ropoxa NOCEBHOrO M NIOLEPHbI YCEYEHHOWU HA PErynaTopbl, akTMBUPYEMble nNpu
cumbuose (yBenmyeHme ypoBHA sKcnpeccuu reHoB SymCRK, DNF2, NAD1 v RSD).




Mccnepnosanue Gbuno nogaepxaHo rpanTtom Poccumckoro
HayuHoro cpboHaa Ne 24-16-00180 "UayueHue sBnuaHua mMukpoPHK,
peuentopoB NLR u achchbexropos Ha perynaumio MMMYHHOIO OTBeTa
y 6060BbLIX pacTeHUM NpU BHYTPUKIIETOUHbLIX cuMbGuosax™

Cnacun6o 3a BHUMmaHue!



	Слайд 1, Регуляция активных форм кислорода и уровня паттерн-распознающих рецепторов под влиянием сигнальных молекул ризобий как основа развития бобово-ризобиального симбиоза
	Слайд 2, Как происходит регуляция иммунного ответа у растений  при бобово-ризобиальном симбиозе?
	Слайд 3, I.Поиск регуляторов иммунного ответа у растений гороха, активируемых Nod - факторами ризобий 
	Слайд 4, II.Оценка взаимодействия выявленных регуляторов с их потенциальными мишенями 
	Слайд 5,    
	Слайд 6, Исследование было поддержано грантом Российского научного фонда № 24-16-00180 "Изучение влияния микроРНК, рецепторов NLR и эффекторов на регуляцию иммунного ответа у бобовых растений при внутриклеточных симбиозах" 

