
SiberVAST— платформа для 
биоинформатического анализа 

респираторных вирусов.
Работа выполнена при поддержке НИР в рамках РНФ проекта № 23-64-00005 

«Геномика и эволюция вирусных патогенов, вызывающих наиболее 
распространённые респираторные заболевания.»

 НИР «Разработка отечественного программного обеспечения для загрузки, 
хранения, поиска и анализа информации о респираторных вирусах, включая их 

генетические последовательности и метаданные. Анализ эволюционных 
изменений респираторных вирусов с использованием созданного программного 

обеспечения»
 Создано при участии ИСИ СО РАН и ФИЦ ФТМ



Цель 

создание единой платформы 
для полного цикла 
биоинформатического анализа 
респираторных вирусов

● поиск и анализ 
последовательностей в 
одном интерфейсе

● от загрузки данных до 
филогенетического дерева 

Материалы: 

● Данные берутся из открытых баз 
и загружаются пользователями

● используем общепринятые 
opensource-инструменты и 
собственные разработки

Методы: 

● Собственная система 
организации данных

● Построение сквозной передачи 
данных

● создание интерфейсов к 
доступным на сервере программ 
с учетом пожеланий 
пользователей для повышения 
удобства и эффективности 
работы



Результаты: разработан веб-портал, работающий на сервере, 
установленном в ИСИ СО РАН



Использование необходимых инструментов на том же сайте



Удобная работа с наборами данных через коллекции  



Спасибо за внимание! 

bioprojects.iis.nsk.su

Ссылка на сайт

bioprojects.iis.nsk.su/#/about

Описание проекта

i.stetskii@g.nsu.ru

Контакт для связи

Заключение
Удобный инструмент для полного цикла анализа, собранный как 
конструктор из основных блоков, позволяющий адаптировать под 
различные задачи 


